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Apresentacao

O Laboratério Central de Saude Publica do Espirito Santo (LACEN/ES) divulga, a cada

rotina de sequenciamento, o Boletim de Vigilancia Gendmica do virus SARS-CoV-2.
Aqui, sao apresentadas informacoes sobre as Variantes de Preocupacao (VOC),
Variantes sob Monitoramento (VUM) e Variantes de Interesse (VOI) que circulam no
estado, bem como suas frequéncias, visando contribuir com as acoes da Vigilancia
Epidemiologica. Atualmente, a Vigilancia Gendmica no Espirito Santo é executada
pelo LACEN/ES, com o apoio do Laboratério de Referéncia em Sequenciamento

Gendmico - Fundacdo Oswaldo Cruz (Fiocruz/RJ) e da Coordenacao Geral de

Laboratérios de Saude Publica (CGLAB/DAEVS/SVS-MS).
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Fluxo para Sequenciamento Mhein ===

As amostras detectaveis para SARS-CoV-2 na RT-
gPCR sao avaliadas e passam por uma selecao
para seguir o sequenciamento.
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O teste de RT-gPCR é essencial
para determinar o Cycle Threshold (CT)
das amostras detectaveis. Conhecer o

valor do CT é fundamental para garantir

o0 bom funcionamento do

sequenciamento!

(As amostras s3o coletada nas Unidades de )
Saude e enviadas para o LACEN/ES, onde
passam pela triagem e processamento antes
\_de serem testadas na RT-qPCR. Y

((0s dados gerados pelo\
sequenciador sao analisados e
0s genomas s3ao montadas

ﬁara 0 sequenciamento, é priorizado amostras detectaveis corr“
CT até 27, especialmente de pacientes que vieram a obito ou
em estado grave, provenientes de areas fronteiricas e suspeitas
de reinfeccdao. Além desses critérios, para garantir cobertura
amostral ampla e diversificada, consideramos a densidade
demografica regional do Espirito Santo, utilizando um processo

Qleatério na selecao das amostras. /

("Com as amostras previamente\

selecionadas s3o construidas através de programas de

as bibliotecas gendmicas que, \ bioinformatica. W,

posteriormente, sdao inseridas v
\_N0 sequenciador.
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# 251.773 amostras

Q’ detectaveis para
SARS-CoV-2

4.389 genomas
sequenciados

982.016 testes
RT-gPCR

Amostras sequenciadas por Laboratdrio
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Resultados Sequenciamento Wheen =2

»

Na ultima rotina, foram sequenciadas 85 amostras distribuidas IN.1-like

entre as semanas epidemioldgicas (SE) 50 e 51 de 2023 e 1, 2 e 3 de 2024.  1o; /
Nessa amostragem, foi possivel detectar as linhagens GK.1, HV.1, JD.1, JN.1,
XCP e XDD.1 (Pagina 6). Dentre essas, vale destacar, a primeira deteccao da o
linhagem XDD.1 no estado do Espirito Santo.

Durante as primeiras semanas de 2024, foi observada uma

mudanc¢ca na distribuicao das linhagens detectadas, com a JN.1 sendo

Proportion of all samples

predominante, registrando um total de 49 deteccdes, superando a JD.1,

0.25 A

gue nas semanas anteriores era a linhagem dominante (Pagina 6, 7 e 8). A

JN.1 esta classificada como variante de interesse (VOI) pela OMS devido ao

0.00 -+

aumento da sua frequéncia de deteccao em todo o mundo. Entretanto, a Aug Sep o Nov Dec Jan

2023 2023 2023 2023 2023 2024

OMS menciona que, com base nas evidéncias disponiveis, o risco para a
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saude publica representado por essa linhagem €, atualmente, avaliado SPECTRUIM
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SARS-CoV-2 no Espirito Santo
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Variantes

*2.512
detectaveis
| ! por RT-qPCR

633 amostras
sequenciadas

OMICRON
2.435

*contabilizados até 09/01/2024
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Dentre os 78 municipios do Espirito Santo,
aproximadamente, 98,7% possuem pelo menos
uma amostra de SARS-Cov-2 sequenciada,
garantido uma ampla cobertura amostral no
estado. Além disso, destaca-se a maior
representatividade da Grande Vitoria, devido a
maior densidade demografica. Por fim, apenas o
municipio de Divino S3ao Lourenco ainda nao

possui amostras sequenciadas.
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Miguel Paulo Duarte Neto

Subsecretario de Estado de Vigilancia em Saude
Orlei Amaral Cardoso
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