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O Boletim de Vigilancia Gendmica de Arboviroses (Dengue, Chikungunya e Oropouche), € periodicamente
atualizado pelo Laboratério Central de Saude Publica do Espirito Santo (Lacen/ES), em consonancia com
as Semanas Epidemiologicas do SINAN. O relatério contempla detalhes sobre os principais genotipos de
Dengue, Chikungunya e Oropouche que estao em circulacdao no estado e suas respectivas frequéncias. O
objetivo é contribuir com as acdes da Vigilancia Epidemioldgica para uma resposta oportuna contra esses
- agravos.

No contexto atual, a Vigilancia Gendmica no Espirito Santo é realizada pelo Lacen/ES, com o suporte do
Laboratério de Referéncia em Sequenciamento Gendmico - Fundacdao Oswaldo Cruz (Fiocruz/R)J), da

- Coordenagéo Geral de Laboratérios de Saude Pablica (CGLAB/DAEVS/SVS-MS) e da Fundagdo Ezequiel
Dias (FUNED/MG).

- Como parte de uma colaboracéo internacional, todas as sequéncias geradas sao depositadas e
_publicamente disponibilizadas nas plataformas :
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Arboviroses

As amostras detectaveis para Arboviroses na

@ RT-qPCR sdo avaliadas e apos a identificacdo do
sorotipo passam por uma selegdo para seguir o
e sequenciamento.

O teste de RT-gPCR é essencial
para determinar o Cycle Threshold (CT)
das amostras detectaveis. Conhecer o
valor do CT é fundamental para
garantir o bom funcionamento do
sequenciamento!

As amostras sdo coletada nas Unidades de
Saude e enviadas para o LACEN/ES, onde
passam pela triagem e processamento
antes de serem testadas na RT-gPCR.

Os dados gerados pelo
sequenciador sdo analisados
e 0s genomas sao montadas
através de programas de
bioinformatica.

/Para o0 sequenciamento, é priorizado amostras detectaveis com\
CT até 27, especialmente de pacientes que vieram a obito ou
em estado grave, provenientes de areas fronteiricas e suspeitas
de reinfeccido. Além desses critérios, para garantir cobertura B

Com as amostras previamente
selecionadas s3o construidas as

amostral ampla e diversificada, consideramos a densidade y bibliotecas gendmicas que, B
r s u .. age { . ~ a q
demografica regional do Espirito Santo, utilizando um processo 3 posteriormente, sao inseridas
\\aleatério na sele¢cdo das amostras. / Z‘z no sequenciador.
“
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informacdes acesse o ]

manual do LACEN/ES. m M
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As arboviroses constituem um grupo de doencas virais que infectam hospedeiros vertebrados por meio de vetores,
como mosquitos ou carrapatos. Entre elas, destacam-se cinco arboviroses que emergiram nos ultimos séculos em
ambos os hemisférios, ganhando relevancia em saude publica: febre amarela (YFV), dengue (DENV), chikungunya
(CHIKV), zika (ZIKV) e, mais recentemente, Oropouche (ORQV).

* CONTEXTO EPIDEMIOLOGICO

A Dengue possui quatro sorotipos (DENV-1 a DENV-4), cada qual com variacdes genéticas que totalizam 17
genotipos. Essas variacdes afetam a viruléncia, a replicacao viral e a resposta imunologica do hospedeiro. No Brasil,
predominam os sorotipos DENV-1 e DENV-2, sendo o gendtipo 3 do sorotipo 2 (também conhecido como gendtipo
asiatico-americano) o mais prevalente.

Outra arbovirose relevante é a Chikungunya, causada pelo virus chikungunya (CHIKV), da familia Togaviridae e
género Alphavirus. O CHIKV também apresenta variacdes genéticas, sendo classificado em diferentes genétipos: Africa
Central, Sul e Leste (ECSA), Africa Ocidental (WA) e Asia.

O virus Oropouche causa a febre do Oropouche, uma doenca febril aguda transmitida principalmente pelo mosquito
Culicoides paraensis (maruim). Seu genoma segmentado (S, M e L) esta sujeito a diferentes pressdes evolutivas e
pode sofrer recombinacao entre os segmentos, o que influencia a patogenicidade e a interacao com o hospedeiro.

A coexisténcia de multiplos arbovirus com sorotipos e variacbes genéticas distintas em uma mesma regiao aumenta a
. complexidade do controle dessas doencas, tornando indispensavel o monitoramento genémico constante para
. subsidiar estratégias eficazes de prevencao e tratamento.
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Laboratorio executor

@ 66 (4,67%) —\
9-Xj 7 156 (11,03%) —
\\\\ .
13.777 amostras detectaveis para Dengue
® LACEN-ES
4.823 amostras detectaveis para Chikungunya ®FIOCRUZ
@ FUNED

12.034 amostras detectaveis para Oropouche

1192 (84,3%)

Total de amostras sequenciadas
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£ DISTRIBUICAO ARBOVIROSES
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- Dentre os 78 municipios do Espirito Santo,
aproximadamente, 89,74% (n=70) possuem INAS GERAIS Tedfilo Alcobaca

Otoni
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https://www.bing.com/maps?cp=3.864254615721393~0&lvl=1&style=c&FORM=BMLOGO
https://www.bing.com/maps?cp=3.864254615721393~0&lvl=1&style=c&FORM=BMLOGO
https://www.openstreetmap.org/copyright
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Total de sequéncias Faixa etaria
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339 (48,36%) |
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DENGUE - GENOTIPOS CIRCULANTES

Genotipos - Dengue tipo |

391 (100%) —

® Gendtipo: V
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https://www.bing.com/maps?cp=25~0&lvl=2&style=c&FORM=BMLOGO
https://www.bing.com/maps?cp=25~0&lvl=2&style=c&FORM=BMLOGO
https://www.openstreetmap.org/copyright

GOVERNO DO ESTADO DO ESPIRITO SANTO
Secretaria de Estado da Saude
Laboratério Central de Saude Publica

LABORATORIO '
CENTRAL DO 3
ESPIRITO SANTO  GOVERNO DO ESTADO Gl 8

 — DO ESPIRITO SANTO
: Secretaria da Saude )




VIGILANCIA GENOMICA ARBOVIROSES N —
@L\C = N @

PERFIL EPIDEMIOLOGICO CHIKUNGUNYA
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Genotipos - Chikungunya
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ROTINA

Na ultima rotina, sequenciamos 71 amostras, referentes as semanas
Genétipo: 11 12,77% — epidemioldgicas 03 - 10/2026.

A caracterizagao genotipica revelou os seguintes achados:

- DENGUE Il — Genotipo Il (Cosmopolitan): 41
- DENGUE Il — Genotipo lIl: 6

- As amostras foram coletadas no periodo de 19/01/2026 a 10/03/2026.
- Os casos de Dengue Il foram identificados na regional sul.

- A vigilancia laboratorial e gendémica permanece intensificada, com atenc¢édo
especial a casos graves, dbitos e gestantes, reforcando a necessidade continua do
\__ Gentipo: Il - Cosmopolitan envio regular de amostras biolégicas ao LACEN para diagnodstico molecular, de
87.23% modo a garantir a representatividade dos municipios e a efetividade da resposta
em saude publica.
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Governador do Estado do Espirito Santo
José Renato Casagrande

Secretario de Estado da Saude
Tyago Ribeiro Hoffmann

Subsecretario de Estado de Vigilancia em Saude
Orlei Amaral Cardoso

Gerente de Vigilancia em Saude
Juliano Mosa Macao

Coordenador Geral do Laboratorio Central de Saude
Publica
Rodrigo Ribeiro Rodrigues

Chefe do Nucleo de Biologia Médica do LACEN
Jaqueline Pegoretti Goulart

Equipe Técnica do LACEN
Gabriela Colombo de Mendonga
Thabata Coeli Dias Damasceno

(27) 3636-8290 / lacen.seqes@saude.es.gov.br
(27) 3636-8381 / lacen.biologiamedica@saude.es.gov.br



